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РЕЗЮМЕ 

Введение. Изонимный метод давно и успешно применяется в популяционно-генетических работах как отечественными, 
так и зарубежными авторами. Возможность описания больших исследуемых территорий относительно быстро и дешево 
является одним из существенных достоинств метода. Обязательными условиями применения метода являются длительность 
существования фамилий в популяции и их строгое патроклинное наследование. В данном сообщении рассматривается воз-
можность применения изонимного метода при описании популяционной структуры региона с полиэтническим составом 
населения. 

Материалы и методы. Данные о частотах фамилий для данного исследования получены из архива лаборатории генети-
ческой эпидемиологии ФГБНУ «МГНЦ» по Адыге-Хабльскому району Карачаево-Черкесии и Моздокскому району Север-
ной Осетии-Алании. Оба выбранных района являются полиэтничекими, причем ни один из этносов, населяющих эти райо-
ны, по численности не превышает половины их населения. Все расчеты выполнены стандартными методами. 

Результаты. Получены шесть положительных и значимых коэффициентов корреляции между стандартными популяцион-
но-генетическими характеристиками, рассчитанными на основании частот встречаемости фамилий в районе, и полученны-
ми из других источников.  

Заключение. В соответствии с критерием знаков Диксона и Муда использование изонимного метода эффективно при 
анализе популяционной структуры региона с неоднородным этническим составом при условии, что для большинства этно-
сов доказана допустимость использования фамилий в качестве популяционно-генетического маркера. Высказано предполо-
жение, что модель изоляции расстоянием Малеко применима лишь для популяций с однородным этническим составом 
населения.  

Ключевые слова: изонимный метод; полиэтнические популяции; фамильный ландшафт; инбредный ландшафт; случай-
ный инбридинг 
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ABSTRACT 

Introduction. The method of isonymy has long been successfully used in population-genetic studies by both domestic and foreign 
authors. The ability to describe large areas of study relatively quickly and cheaply is one of the significant advantages of the method. 
The mandatory conditions for the application of the method are the duration of the existence of surnames in the population and their 
strict patrilineal inheritance. This report examines the feasibility of using the method of isonymy in describing the population struc-
ture of a region with a multiethnic population. 

Materials and methods. Data on the frequencies of surnames for this study were obtained from the archive of the Laboratory of 
Genetic Epidemiology of the Research Center for Medical Genetics in the Adyge-Khablsky district of Karachay-Cherkessia and the 
Mozdoksky district of North Ossetia-Alania. None of the ethnic groups inhabiting these areas exceeds half of the population. All 
calculations are performed using standard methods. 

Results. Six positive and significant correlation coefficients were obtained between the standard population-genetic characteristics 
calculated based on the frequency of occurrence of surnames in the area, and obtained from other sources. 

Conclusion. According to Dixon and Mood’s signs tests, it is acceptable to use the method of isonymy in analyzing the population 
structure of a region with a heterogeneous ethnic composition. However, with one caveat – for the majority of ethnic groups inhabit-
ing the studied region, the permissibility of using surnames as a population-genetic marker is shown. The second conclusion based on 
the results of the study is the confirmation of the previously repeatedly stated assumption that Malécot’s isolation-by-distance model 
is applicable only to populations with a homogeneous ethnic composition of the population. 

Keywords: method of isonymy; multiethnic populations; surname landscape; inbreed landscape; random inbreeding 
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Введение 

Изонимный метод давно и успешно при-
меняется в популяционно-генетических работах 
как отечественными, так и зарубежными авто-
рами (Кадошникова с соавт, 1991; Балановская, 
Балановсий, 2007; Сорокина с соавт., 2016; Уль-
янова с соавт., 2018; Лавряшина с соавт, 2022; 
Barrai et al., 1987; Tarskaia et al., 2009). Возмож-
ность описания больших исследуемых террито-
рий относительно быстро и дешево является 
одним из существенных достоинств метода. 
Обязательными условиями применения метода 
являются длительность существования фами-
лий в популяции и их строгое патроклинное 
наследование (Cavalli-Sforza, Bodmer, 1971).  

Фамилия – основная часть триединого 
полного русского именования человека – явля-
ется очень интересным словом, которое может 
расцениваться и как памятник культурной исто-
рии народа, и как свидетельство определенной 
эпохи, и как памятник языка, способный вбирать 
в себя и консервировать явления, актуальные 
для какого-либо исторического момента (Су-
перанская, Суслова, 1981). Уже стала классиче-
ской формулировка Мортона (Morton et al., 
1971), что использование фамилий в качестве 
селективно нейтрального маркера имеет ин-
формационную ценность, равную лучшей кодо-
минантной генетической системе. 

Фамилии успешно использованы при опи-
сании северных русских популяций (Ревазов с 
соавт., 1986), а также при генетико-
эпидемиологическом описании населения Та-
тарстана (Ельчинова, Зинченко, 2010), Марий Эл 
(Ельчинова с соавт., 1996), Карачаево-Черкесии 
(Ельчинова с соавт., 2014, Ельчинова с соавт., 
2016б), Северной Осетии-Алании (Ельчинова с 
соавт.,  2019), Якутии (Ельчинова, Тарская, 
2006), Адыгеи (Кадошникова с соавт, 1991), Гор-
ной Шории (Лавряшина с соавт, 2011), юга Рос-
сии (Сорокина, Крикун, 2015, Ельчинова, Кри-
венцова 2009). Обычно традиционно в наших 
исследованиях выбираются районы с преобла-
данием титульной нации. Но при тотальном об-
следовании населения региона встречаются 
районы с полиэтническим составом населения. 
Естественно, что при явном различии фамилий 
(например, русские и татарские) фамильный 
ландшафт оказывается четко структурирован-
ным. Но такая дифференциация свидетельству-
ет и об отсутствии значимого брачного обмена 

между рассматриваемыми этническими группа-
ми. Гораздо сложнее оказывается ситуация в 
случае сходного происхождения фамилий 
(например, русские и марийские). В Марий Эл, 
например, наиболее распространенная фами-
лия – Иванов, встречается с частотой 2,86%. В 
данном сообщении рассматривается возмож-
ность применения изонимного метода при опи-
сании популяционной структуры региона с поли-
этническим составом населения. 

 
Материалы и методы 

Данные о частотах фамилий для данного 
исследования получены из архива лаборатории 
генетической эпидемиологии ФГБНУ «МГНЦ» по 
Адыге-Хабльскому району Карачаево-Черкесии и 
Моздокскому району Северной Осетии-Алании.  

По данным за 2010 год в Адыге-Хабльском 
районе проживали: 39,1% черкесов, 29,8% аба-
зин, 9,9% русских, 6,1% карачаевцев, 2,7% 
турков, 2,6 % греков (Адыге-Хабльский район, 
URL: https://ru.wikipedia.org/wiki/Адыге-
Хабльский_ район, дата обращения – 
30.06.2025). Ни один из этносов не превышает 
половины населения района по численности. 
Район характеризуется низкой эндогамностью 
(Ельчинова с соавт., 2018). Без учета этнической 
принадлежности брачующихся доля уроженцев 
района среди супружеских пар чуть больше тре-
ти (0,36), хотя для представителей разных этно-
сов варьирует значительно (от 0,07 - карачаев-
цы до 0,51 – абазины) (Ельчинова с соавт., 
2018). Несмотря на сложный полиэтнический 
состав, в районе присутствуют частые фамилии 
с частотой встречаемости 0,1 % и выше (224 из 
1615), которые охватывают почти 2/3 населения 
района (Ельчинова с соавт., 2018).  

По данным за 2020 год 49,2% населения 
Моздокского района составляют русские, 21,13% – 
кумыки, 9,01% осетины, 3,70% – турки, 2,46% – ар-
мяне, 2,41% – чеченцы, 2,28% – цыгане, 1,97% – 
кабардинцы, 1,86% – ингуши (Моздокский район, 
URL: https://ru.wikipedia.org/wiki/ Моздок-
ский_район, дата обращения – 08.07.2025). Ин-
декс эндогамии Моздокского района без учета 
этнической принадлежности также чуть превы-
шает треть (0,35), варьируя от 0,22 у корейцев 
до 0,86 у кумыков (Ельчинова с соавт, 2020, 
Ельчинова с соавт, 2022). Кроме этого, райцен-
тром является крупный город Моздок с индексом 
эндогамии 0,19. К сожалению, нам не удалось 
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получить данные о распределении фамилий в 
Хурикаусском сельском поселении, 96,9% насе-
ления которого составляют ингуши (Хурика-
усское сельское поселение, URL: 
https://ru.wikipedia.org/wiki/Хурикаусское сельское 
поселение, дата обращения - 08.07.2025), а также 
по Садовому, М.Малгобекскому и Терскому сель-
ским поселениям. Поэтому схема фамильного 
ландшафта составлена без этих поселений. Ча-
стые фамилии (частота которых превышает 0,1%) 
охватывают 20% населения района (104 из 9217).  

Для сравнительного анализа использова-
лись популяционно-генетические характеристики 
этих районов, полученные на основании брач-
ных записей, которые также получены из архива 
лаборатории генетической эпидемиологии 
ФГБНУ «МГНЦ». В соответствии с законом о 
персональных данных, все данные были депер-
сонализированы. 

Матрица фамильных дистанций подсчита-
на по частым фамилиям по формуле: 

∑=
k

kk ppD )arccos(2
2112 π

   

Фамилии рассматривались как аллели од-
ного локуса, p1k и p2k частоты k-ой фамилии в 
изучаемых 1-ой и 2-ой популяциях (Cavalli-
Sforza, Bodmer, 1971). Кластеризация проведена 
среднесвязывающим методом с порогом 0,05 

(Дерябин, 1983). Случайный инбридинг Райта 
подсчитан как четверть от суммы квадратов ча-
стот фамилий (Wright, 1922). Индекс эндогамии 
рассчитан как доля супругов, являющихся уро-
женцами изучаемого региона (Cavalli-Sforza, 
Bodmer, 1971). Значения локального инбридин-
га, используемые для сравнительного анализа, 
рассчитаны на основании параметров модели 
изоляции расстоянием Малеко (Malécot, 1973; 
Morton, 1977). Матрица инбредных дистанций 
рассчитана по оригинальной методике (Ельчи-
нова, 2004; Ельчинова, Кривенцова, 2004). 

 
Результаты  

Адыге-Хабльский район 
 Карачаево-Черкесии 

Коэффициент линейной корреляции мат-
риц фамильных дистанций и корней квадратных 
из географических расстояний составляет 
0,47±0,24. Коэффициент линейной корреляции 
значений случайного и локального инбридинга 
составил 0,83±0,27 (Ельчинова с соавт., 2018). 
Линейная корреляция матриц фамильных и ин-
бредных дистанций r=0,68±0,20. Схемы фамиль-
ного (рис. 1) и инбредного (рис. 2) ландшафтов 
несколько отличаются, но общая тенденция 
направленности кластеров прослеживается. 

 
 

 
Рисунок 1. Схема фамильного ландшафта 

Адыге-Хабльского района Карачаево-
Черкесии 

Figure 1. The Scheme of the surname landscape 
of the Adyge-Khablsky district of Karachay-

Cherkessia 

 
Рисунок 2. Схема инбредного ландшафта 

Адыге-Хабльского района Карачаево-
Черкесии 

Figure 2. The scheme of the inbred landscape 
 of the Adyge-Khablsky district 

 of Karachay-Cherkessia 
Примечания. По Вако-Жиле число брачных записей 

оказалось недостаточным. 
Notes. The number of marriage records in Vako-Zhile 

turned out to be insufficient. 
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Моздокский район Северной  
Осетии Алании 

Коэффициент линейной корреляции зна-
чений случайного и локального инбридинга со-
ставил 0,31±0,30, при этом коэффициент ранго-
вой корреляции составил 0,48. Коэффициент 
линейной корреляции матриц фамильных ди-
станций и корней квадратных из географических 
расстояний составляет r=0,15±0,11. Линейная 
корреляция матриц дистанционных и инбредных 
расстояний r=0,30±0,12. Несмотря на весьма 
низкие значения коэффициентов корреляции, 
они положительны и значимы. При анализе фа-
мильного (рис. 3) и инбредного (рис. 4) ланд-
шафтов прослеживается явное несоответствие. 
Эквидистантные фигуры фамильного ландшаф-
та ориентированы вдоль путей сообщения и 
прослеживается их подразделение на правый и 
левый берег реки Терек, в то время как на схеме 

инбредного ландшафта наблюдается лишь кла-
стеризация по географической близости. Кроме 
этого, на рис.4 отсутствует «Кизлярский» кла-
стер с преобладанием кумыкского населения. То 
есть полученная схема инбредного ландшафта 
не соответствует реалиям района. Возможно, 
это является одним из факторов, повлиявших на 
низкий уровень корреляционных связей между 
рассматриваемыми характеристиками района. 

 
Обсуждение 

Полученные схемы фамильного ланд-
шафта как Адыге-Хабльского, так и Моздокского 
районов представляются логично обоснованны-
ми. Кластеры концентричны, без самопересече-
ний, ориентированы вдоль путей сообщения. 
Райцентры являются центрами кластеризации. 
И если схема инбредного ландшафта Адыге-
Хабльского района может считаться приемле-

 
Рисунок 3. Схема фамильного ландшафта Моздокского района Северной Осетии 

Figure 3. The scheme of the surname landscape of the Mozdoksky district in North Ossetia 
 

 
Рисунок 4. Схема инбредного ландшафта Моздокского района Северной Осетии 
Figure 4. The scheme of the inbred landscape of the Mozdoksky district of North Ossetia 

Примечания. По Сухотскому число брачных записей оказалось недостаточным. 
Notes. The number of marriage records in Sukhotsky turned out to be insufficient. 
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мой, то для Моздокского района это не так. Не-
однократно в наших исследованиях проводилось 
сравнение схем фамильного и инбредного 
ландшафтов. Иногда получалось значительное 
соответствие, как в Ногайском районе Карачае-
во-Черкесии (Ельчинова с соавт., 2016а). Но 
иногда возникала картина, полученная нами для 
Моздокского района. Мы уже высказывали пред-
положения об ограниченном использовании мо-
дели изоляции расстоянием. В данном исследо-
вании получено еще одно подтверждение этому 
предположению. 

Сравнение схем фамильных и инбредных 
ландшафтов показало, что просто визуальный 
анализ недостаточен для адекватной интерпре-
тации результата даже при наличии неплохих 
корреляций, как в Адыге-Хабльском районе в 
данном исследовании. Необходимо учитывать 
по возможности максимальное число данных, 
полученных из различных источников информа-
ции. Это и наличие железных и шоссейных до-
рог, и географические особенности местности, и 
этнические характеристики района. Только на 
основании учета этих факторов удалось при-
знать схему инбредного ландшафта Моздокско-
го района не объективной, несмотря на прием-
лемый коэффициент корреляции 0,30.   

 
Заключение 

Таким образом, в соответствии с критери-
ем знаков Диксона и Муда (Закс, 1976) можно 
считать приемлемым использование изонимного 
метода при анализе популяционной структуры 
региона с неоднородным этническим составом. 
Однако, с одной оговоркой – для большинства 
этносов, населяющих изучаемый регион, пока-
зана допустимость использования фамилий в 
качестве популяционно-генетического маркера. 

Вторым выводом по результатам прове-
денного исследования является подтверждение 
ранее неоднократно высказываемого предполо-
жения о том, что модель изоляции расстоянием 
Малеко имеет ряд ограничений в использовании 
и применима лишь для популяций с однородным 
этническим составом населения.  
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